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VISTO:

Las presentes actuaciones relacionadas con el dictado del Curso de Posgrado,
titulado “PRINCIPIOS BASICOS DE CLADISTICA Y BIOGEOGRAFIA HISTORICA”, en
el marco de los cursos programados para el Doctorado en Ciencias Biolégicas; y

CONSIDERANDO:

Que, el dictado de este Curso estard a cargo del Dr. Andrés Sebastian
QUINTEROS (UNSa — CONICET) y del Dr. Juan Manuel DIAZ GOMEZ (UNSa-
CONICET) como Directores Responsables:

Que el presente Curso es de Posgrado, tiene una carga horaria de 50 (cincuenta)
horas, distribuidas de la siguiente manera: 40 (cuarenta) horas presenciales y 10 (diez)
horas no presenciales, en las que se realizara lectura de articulos;

Que tiene por objetivos:

- Aprendizaje de los conceptos y metodologias de la Sistematica Filogenética

- Aprendizaje de metodologias para la codificacién y construccion de matrices de
caracteres para ser usadas en analisis Filogenéticos.

- Aprendizaje del uso de programas especificos para el andlisis cladistico.

- Analisis, interpretacion y discusion de resultados derivados de la aplicacion de
diferentes metodologias a partir de la utilizacion de datos propios de los
cursantes;

Que la fecha de dictado se fija entre los dias 27 de noviembre al 1 de diciembre
de 2017;

Que la metodologia del curso consistira en el dictado de clases tedrico-préacticas.
Cada tema del programa sera en primer lugar explicado por los docentes de forma
tedrica haciendo hincapié en la comprensién de los métodos, sus ventajas y limitaciones.
Esta parte de la clase sera llevada a cabo con la ayuda del proyector y el pizarrén. .Con
posterioridad, se aplicara cada concepto explicado en teoria con el uso de software
especifico. Se trabajara, preferentemente con datos propios. En el caso de que los
alumnos no posean datos propios se les proporcionaran bases de datos apropiadas. La
metodologia de trabajo sera individual o en grupos reducidos, de no mas de tres
personas. Al finalizar cada jornada se hara una puesta en comun de los resultados
obtenidos, dificultades encontradas e intercambio sobre los conceptos y técnicas
aprendidas. Con evaluacion final escrita. Asistencia minima: 80%:

Que este curso esta dirigido a estudiantes del Doctorado en Ciencias Bioldgicas vy
profesionales de las Ciencias Biolégicas, siendo requisitos minimos el manejo basico de
pc y buen nivel de lectura en inglés. Los estudiantes deberan contar con su propia
computadora portatil. El cupo es de 30 alumnos (dependiendo de la disponibilidad de
computadoras para las clases practicas). Se aceptara un 10 % de alumnos del Gltimo
afo de la carrera de grado Licenciatura en Ciencias Bioldgicas, pero dando preferencia a
alumnos del Doctorado;
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Que se fija el arancel de $500 (pesos quinientos);

Que a fs. 17 y 20 de estas actuaciones obran Dictamenes de la Comision

Académica del Doctorado en Ciencias Bioldgicas que aconsejan autorizar el dictado de
este Curso de Posgrado, demas aspectos particulares del mismo y arancelamiento:
Que a fs. 21 obra Dictamen de la Comision de Docencia y Disciplina, que
aconseja: “... - Aprobar el curso de posgrado “Principios basicos de cladistica y
biogeografia historica”, a cargo de los Dres. Juan Manuel Diaz Gémez y Sebastian
Quinteros, con los contenidos, bibliografia, carga horaria y demas aspectos
pertinentes.”;

Que a fs. 22 obra Despacho N° 715/17 de Consejo y Comisiones que informa que
el Consejo Directivo de esta Facultad en su Reunidn Ordinaria N° 13-17 del 5 de
setiembre de 2017, APROBO el Despacho de Comisién de Docencia y Disciplina;

POR ELLO y en uso de las atribuciones que le son propias,

EL CONSEJO DIRECTIVO DE LA FACULTAD DE CIENCIAS NATURALES
(En su sesion Ordinaria N° 13/17 del 5 de setiembre de 2017)
RESUELVE:

ARTICULO 1°.- AUTORIZAR el dictado del Curso de Posgrado N° 13-17 titulado:
“PRINCIPIOS BASICOS DE CLADISTICA Y BIOGEOGRAFIA HISTORICA”, a cargo
del Dr. Andrés Sebastian QUINTEROS (UNSa — CONICET) y del Dr. Juan Manuel DIAZ
GOMEZ (UNSa- CONICET) como Directores Responsables, en el marco de los cursos
programados para el Doctorado en Ciencias Biologicas.

ARTICULO 2°.- APROBAR los objetivos, contenidos, metodologia, cronograma,
bibliografia y demas aspectos particulares de este Curso de Posgrado, que obran en fs.
1a7,;20yque como Anexo | forman parte de la presente.

ARTICULO 3°.- INDICAR gue este curso tiene una carga horaria de 50 (cincuenta)
horas distribuidas de la siguiente manera: 40 (cuarenta) horas presenciales y 10 (diez)
horas no presenciales en las que se realizara lectura de articulos.

La fecha de dictado se fija entre los dias 27 de noviembre al 1 de diciembre de 2017.
Que la metodologia del curso consistira en el dictado de clases teérico-practicas. Cada
tema del programa sera en primer lugar explicado por los docentes de forma teorica
haciendo hincapié en la comprension de los métodos, sus ventajas y limitaciones. Esta
parte de la clase sera llevada a cabo con la ayuda del proyector y el pizarron. Con
posterioridad, se aplicara cada concepto explicado en teoria con el uso de software
especifico. Se trabajara, preferentemente con datos propios. En el caso de que los
alumnos no posean datos propios se les proporcionaran bases de datos apropiadas. La
metodologia de trabajo sera individual o en grupos reducidos, de no mas de tres
personas. Al finalizar cada jornada se hard una puesta en comun de los resultados
obtenidos, dificultades encontradas e intercambio sobre los conceptos y técnicas
aprendidas. Con evaluacion final escrita. Asistencia minima 80%:
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Esta dirigido a estudiantes del Doctorado en Ciencias Biologicas y profesionales de las
Ciencias Biologicas, siendo requisitos minimos el manejo basico de pc y buen nivel de
lectura en inglés. Los estudiantes deberan contar con su propia computadora portatil.

ARTICULO 4°.- FIJAR el arancel de inscripcion a este Curso en $500 (pesos
quinientos).

El cupo es de 30 alumnos (dependiendo de la disponibilidad de computadoras para las
clases practicas). Se aceptara un 10 % de alumnos del ultimo afio de la carrera de grado
Licenciatura en Ciencias Biologicas, pero dando preferencia a alumnos del Doctorado.

El pago del arancel debe realizarse en la Direccién General Administrativa Economica de
la Facultad de Ciencias Naturales, Universidad Nacional de Salta.

ARTICULO 5°.- ESTABLECER la distribucion de los fondos generados por aranceles de
este Curso de Posgrado, de acuerdo a lo dispuesto en la R-CDNAT-2015-539, de la
siguiente manera:

- 5% a la Cuenta “Ingresos No Tributarios” de la Facultad de Ciencias Naturales, segun
Res. C.S. N° 128/99 y C.S. N° 122/03.

- 95% para el desarrollo del presente Curso de Posgrado: Se deberan atender los
siguientes rubros:

1.- 70%: Gastos en concepto de Pasajes, Viaticos, Traslados en taxi o similares,
honorarios, gastos de cafeteria, gastos de libreria.

2.- 20% para la Escuela de Posgrado para atender contratos del personal de apoyo
universitario.

3.- 5% para la carrera que organiza la actividad.

ARTICULO 6°.- HAGASE SABER a quien corresponda, remitanse copias a la Escuela
de Posgrado, Direccion Administrativa Economica, Tesoreria General de la Universidad,
y siga a Direccién Administrativa de la Escuela de Posgrado, para que a través de los
Directores Responsables del Curso, informen la némina de participantes y los resultados
obtenidos.

ARTICULO 7°.- PUBLIQUESE en la pagina de Internet de la Universidad Nacional de
Salta.
MER/cng
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ANEXO |

CURSO DE POSGRADO: “PRINCIPIOS BASICOS DE CLADISTICA Y BIOGEOGRAFIA
HISTORICA”
OBJETIVOS

- Aprendizaje de los conceptos y metodologias de la Sistematica Filogenética

- Aprendizaje de metodologias para la codificacion y construccién de matrices de
caracteres para ser usadas en analisis Filogenéticos

- Aprendizaje del uso de programas especificos para el analisis cladistico

- Analisis, interpretacion y discusion de resultados derivados de la aplicacion de diferentes
metodologias a partir de la utilizacion de datos propios de los cursantes.

METODOLOGIA

El curso es tedrico-practico. Cada tema del programa sera en primer lugar explicado por los
docentes de forma teodrica haciendo hincapié en la comprensién de los métodos, sus ventajas vy
limitaciones. Esta parte de la clase sera llevada a cabo con la ayuda del proyector y el pizarrén.
Con posterioridad, se aplicard cada concepto explicado en teoria con el uso de software
especifico. Se trabajara, preferentemente con datos propios. En el caso de que los alumnos no
posean datos propios se les proporcionarén bases de datos apropiadas. La metodologia de
trabajo sera individual o en grupos reducidos, de no mas de tres personas. Al finalizar cada
jornada se hara una puesta en comun de los resultados obtenidos, dificultades encontradas e
intercambio sobre los conceptos y técnicas aprendidas

CONTENIDOS

Unidad 1: Introduccién a la Sistematica. Cladistica. Cladogramas. Estructura de los
cladogramas. Definiciones de Plesiomorfia, Apomorfia, Sinapomorfia, Monofilia, Parafilia y
Polofilia. Criterios de optimalidad: Parsimonia, Maxima verosimilitud, Analisis Bayesianos.
Unidad 2: Naturaleza de los caracteres y su codificacion. Continuos, discretos. Binarios y
multiestados. Caracteres moleculares. Alineamiento. Modelos evolutivos. Construccién de
matrices para TNT, Mr. Bayes, *BEAST.

Unidad 3: Busqueda de Arboles. Parsimonia: Busqueda heuristicas y exactas de arboles;
optimizacion; Pesos Implicados. Analisis Bayesianos: Modelos evolutivos; TRACER. BEAST:

Relojes moleculares; *Beast; Tracer, TreeAnnotator: LogCombiner. Consensos. Medidas de
soporte.

Unidad 4: Introduccién a la Biogeografia Histérica. Eventos biogeograficos: Vicarianza,
Dispersion, Extincion. Estimacion de Rangos Ancestrales. Conceptos. Flujo de Trabajo:
Obtencién de datos, georreferenciacion, asignacién de areas. Endemismo, conceptos.

Unidad 5: Software para andlisis biogeograficos. NDM para identificacion de areas de
endemismo. VIP, reconstruccion e identificacion de eventos de vicarianza. Estimacion de rangos
ancestrales: Analisis de Dispersion-Vicarianza (DIVA — SDIVA). Dispersion-Extinction-
Cladogenesis Model (DEC).

INSTANCIAS DE EVALUACION DURANTE EL CURSO
La evaluacion sera el dia viernes a la tarde y consistird en un examen integrador por escrito. El

examen tendra un caracter tedrico-practico orientado a constatar la asimilacion de los contenidos
basicos del curso por cada alumno.
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